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Résumé. Ce travail a pour objectif la construction automatique d’un
entrepôt thématique de données, à partir de documents de format divers
provenant du Web. L’exploitation de cet entrepôt est assurée par un mo-
teur d’interrogation fondé sur une ontologie. Notre attention porte plus
précisément sur les tableaux extraits de ces documents et convertis au
format XML, aux tags exclusivement syntaxiques. Cet article présente la
transformation de ces tableaux, sous forme XML, en un formalisme enrichi
sémantiquement dont la plupart des tags et des valeurs sont des termes
construits à partir de l’ontologie.
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1 Introduction

Le travail que nous présentons dans cet article est mené, en collaboration avec
quatre partenaires1, dans le cadre du projet e.dot (Entrepôt de Données Ouvert sur la
Toile). Ce projet vise à permettre la construction automatique d’entrepôts thématiques
de données stockées au format XML, alimentés par des données extraites du Web.
Le domaine d’application choisi est la prévention du risque microbiologique (listeria,
salmonelle, etc.) dans les aliments. Ce domaine présente un enjeu de santé publique
mais également un enjeu industriel majeur. Notre entrepôt de données XML permet
de compléter une base de données relationnelle et une base de graphes conceptuels
préexistantes, contenant des données scientifiques et industrielles. Ces deux bases, inter-
rogées de manière uniforme par le système MIEL (Buche et al.2004), ont été développées
dans le cadre du projet Sym’Previus (Sym’Previus 1999) qui vise à construire un outil
de prévision du comportement des germes pathogènes dans les aliments. La version
étendue de MIEL interrogeant les deux bases existantes et l’entrepôt XML s’appelle
MIEL++.
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