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Résumé. Les nouveaux défis de la recherche en agronomie consistent à com-
prendre les relations existant entre les différents éléments moléculaires respon-
sables de l’expression du phénome. Or ces interactions sont complexes à identi-
fier car elles s’expriment à différentes échelles moléculaires dans la plante et su-
bissent de fortes influences de la part des facteurs environnementaux. Les récents
progrès des technologies à haut débit ne permettent de capturer que partiellement
cette dynamique. Nous avons développé AgroLD, une base de connaissances
qui exploite la technologie du Web sémantique et des ontologies du domaine
biologique pertinentes, pour intégrer ces informations et faciliter ainsi la formu-
lation de nouvelles hypothèses scientifiques. Nous présentons des résultats sur le
processus d’intégration et sur la plateforme visualisation des données, qui était
initialement axé sur la génomique, la protéomique et le phénome.

1 Introduction
La compréhension des interactions génotype-phénotype est un des axes les plus impor-

tants de la recherche en agronomie dont l’un des objectifs est d’accélérer la reproduction des
caractères importants pour la production agricole. Or ces interactions sont complexes à iden-
tifier car elles s’expriment à différentes échelles moléculaires dans la plante et subissent de
fortes influences de la part des facteurs environnementaux. Les technologies d’analyse haut-
débit ne permettent de capturer que partiellement cette dynamique. Même si ces technologies
sont de plus en plus performantes dans l’acquisition de données, notre connaissance du sys-
tème reste encore parcellaire pour pouvoir comprendre les relations complexes existant entre
les différents éléments moléculaires responsables de l’expression du phénome -ensemble des
phénotypes observés pour un individu. Cet objectif ne peut être atteint qu’en intégrant des
informations de différents niveaux dans un modèle intégrateur utilisant une approche systé-
mique afin de comprendre le fonctionnement réel d’un système biologique. Aujourd’hui, le
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